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Resumen

Xylella fastidiosa es una bacteria potencialmente dafiina para un gran nimero de cultivos lefiosos y
especies arbdreas, y estd considerada una de las bacterias fitopatégenas mas peligrosas del
mundo. En este articulo, combinamos modelos de nicho ecolégico para estimar la distribucién
potencial global de X. fastidiosa y, complementariamente, técnicas de evaluacion multicriterio para
estimar regionalmente la exposicion de la peninsula Ibérica e islas Baleares a la entrada y difusion
del patégeno. A nivel global, nuestros modelos estimaron una distribucién potencial de X. fastidiosa
con un amplio radio potencial de expansion en climas templados (Grupo C, segin la clasificacion
climdtica de Képpen). A nivel regional, nuestros resultados revelaron que la peninsula Ibérica se

halla muy expuesta a la enfrada y propagacién de este organismo invasor, cuya presencia es ya
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